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FIGURE 2 
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FIGURE 3 



gaatccttcaaaaaaaaagctgcccccgagaaactaataagctaacaaaccaagacctctaa 
aaaaaaagttaataaactaatatgaatattctccaaacaaaaaataaaactaagaagaacac 
attttgcttatttaccagaaaaatactctgcttagtcaaaagaagaagaacattgtgaacca 
atttgatactgatgatttttaaagctgtagatatttacgtatttagttaaaaaaatacaatt 
accacatatctaactggtgcgtctattcaagtgtttaacctaagctgaggtccacccttacg 
ctactaagttggagtggagaagaagactatttgcttgggaggaggaacgcccagcagaacgc 
gttattattttttatctttttgtaaggagtagagtgtgttatgttgcttgaataactttccc 
ttgtaggataatgtattagacaaataaatttggaaacacgaccctgticaaagagtacacggt 
aaagggggtggtatacaaaagagtgcgtcgctctattcttcaggtcatttggtttgctacag 
tttaggaaatttgggaggaaagaaataacagaccgtataacgtcaaagaatgctcggttatt 
caggtggtagataagattaagtttcttgcttttgcatgggtgaaggcaaagtttgcttctcc 
cccatccaattaccatgggtggcggcttagtccgtttiaccatactggacataggctaagagc 
ctttcttttctcgtttttccaticacaagtitctttatgtaaatactgttttgactittggtgct 
cttcccctagtacaccttgcgctaggaaggactattttgatttggtaatatatt teat t tea 
acctcttaaaaaaaaatcaggaaaagaaaaagataaaggtcggaagtgttacctgactataa 
aataaatgattaaattgaaaataaagataaataactaaaatgttttctataattaagttaag 
agatgaaatatgtaattttcccaattatatattatgtaagtttttatttatctcatatacgt 
tgttttgctttgaaatttgagtggtcttggaggagagaaaaacaaaagagaaaagaaaaacc 
aatagcagatgcaataattttgttagtccaaacaataatatagttttctttaaaaataatat 
catccaaactcatacattaaaaatattattcaaatttacgtcacgtcacaatgagaaaaaat 
ggcccaacgaccttgtattacacatcatcgtcatcatcatctaaagtccaaacaatacatct 
ccttttcctataaatacaagactcaactccactcataaatcacacaggcaaacaattaactt 
cttaatagtttgttatttcacacattag 
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FIGURE 4 



GATCCGGC7TCAATTGAGGAAATTAGAAACGCTCAACGTGCCAAGGGTCCGGCCACCATC 
CTAGCCATTGGCACAGCTACTCCCGACCACTGTGTCTACCAGTCTGATTATGCTGATTAr 
TA TTl'CAGAGTCACTAAGAGCGAGCACATGACTGAGTTGAAGAAGAAGTTCAATCGCATA 




CAGATTACAAACTCGCTAATCTCTTAGGCCTTGAAACATCGGTTAGAAGGGTGATCTTGT 
AC f A J CAAGGTTGCTATGCAG ^ 

ATAACGCAGGAGCACGAGTTCTTGTGGTGTGCTCTGAGATCACTGTTGTTACATTTCGTG 
GGCCTTCCGAAGATGCTTTGGACTCTTTAGTTAGGTCAAGCCCTTTTTGGTGATGGGTCA 
G CAG GTGTG ATTGTTGGATCAG ATCCAG ATGTCTCCATTGAACG ACCCCTCTTCCAACTT 
GTTTCAGCAGCACAAACGTTTATTCCTAATTCAGCAGGTGCTATTGCGGGTAACTTACGT 
GAGGTGGGACTCACCTTTCACTTGTGGCCTAATGTGCCTACTTTGATTTCCGAGAACATA 
GAGAAATGCTTGAATCAGGCTTTTGACCCACTTGGTATTAGCGATTGGAACTCGTTATTT 
TGGATTGCTCACCCTGGTGGCCCTGCAATTCTTGATGCAGTTGAAGCAAAACTCAAT^ 
GAGAAAAAGAAACTTGAAGCAACAAGGCATGTGTTAAGTGAGTATC^ 

^ CACAGGTGACGGATTGGATTGGGGGTACTATT CGGTT^^ 

TGAGACCGTTGTGCTGCATAGCGTTCCTATGGTTACAAATTGAgtggaaaacgqtaagaq 
aaacgatataggggacatgtcctattgtattaccagaggaggticElcgaaSqltS???! 

agggattgtaactcagtgatcgctggagggcgcagtcacgtcaggcaagtggatgaSacf 
^aagtgcttgtcattctgttatcgggggatcatccat^ 
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FIGURE 5 



gaattcttcaaaaaaaaagttgcccttgagaaactaataagttaataaactaagacctct 

aaaaaaaaagttaataaactaatatgaatattctctaaacaaaaaataaaactaagaaga 

atacactttgcttatttaccagaaaaatactttgcttagtcaaaagaagaagaatatcgt 

gaattaatttgatactgatgatttttaaagctgtagatatttacgtatttagttaaaaaa 

atacaattattatatatttaattggtgtgtctattcaagtgtttaacttaagttgaggtt 

tattcctatgttactaagttggagtggagaagaagactatttgcttgggaggaggaacgc 

ccagtagaatgtgttatcattttttatttttttgtaaggagtagagtgtgttatgttgcc 

tgaataatttttttttgtaggataatgtattagacaaataaatttggaaacacgaccctg 

tcaaagagtacacggtaaagggggtggtatacaaaagagtgcgtcgctctattcttcagg 

tcatttggtttgctacagtttaggaaatttgggaggaaagaaataacagactgtataacg 

tcaaagaatgctcggttattcaggtggtagataagattaagtttcttgcttttgcatggg 

cgaaggcaaagtttgcttctcttccattcaattaccatgggtggcggcttagtccgttca 

ccatactggacataggctaagagtttttcttttctcgtttttccattacaagttctttat 

gtaaataccgttttgactttggtgttcttcccttagtacaccttgtgctaggaaggacca 

ttttgatttggtaatatatttcattttaacctcttaaaaaaaaatcaggaaaagaaaaag 

ataaaggtcggaagtgttacctgattataaaataaatgattaaattgaaaataaagataa 

ataactaaaatgttttctataattaagttaagagatgaaatatgtaattttcccaattat 

atattatgtaagtttttatttattttatatacgttgttttgctttgaaatttgagtggcc 

ttggaggagagaaaaacaaaagagaaaagaaaaattaatagtagatgcaataattttgtt 

agtccaaataataatatagttttctttaaaaataatatcatccaaactcatacattaaaa 

atattattcaaatttatgtcacgtcacaatgagaaaaaacggcccaacgaccttgtatta 

cacatcatcgtcatcatcatctaaagtctaaacaatacatcttcttttcctataaataca 

agactcaactcc actcataaatcaca caggcaaacaattaacttcttaatagtttgttat: 

Ctcacacacta g jgggc c ag ATGGAGj G ATCCGG CTTC AATTG AGG AAATT AG AAACGCTCA 

ACGTGCCAAGGGTCCGGCCACCATCCTAGCCATTGGCACAGCTACTCCCGACCACTGTGT 

CTACCAGTCTGATTATGCTGATTACTATTTCAGAGTCACTAAGAGCGAGCACATGACTGA 

GTTGAAGAAGAAGTTCAATCGCATATgtaagtatatatattcatgcattaattcttacat 

tcacaacatttctatacatatacgagtgtgctattaagtgagggtcacctccaagtgaat 

gaatgtttcaagcttagagaatagcttttagctaaattactttaggaaacttgaaaatca 

ttttacatcagtaaccgatattcctttcatttgattgtaagggcttgaagagctgttctt 

tgaatcatgtagcattgctagctataattaagaataaccttttataatttcttcaatgtt 

aaatgcatgttgatcatcttcaagaatatactatatgactagtcgttggaaaactaatgt 

gttcatcttatttctttta c aggGTG ACAAATCAATG ATCAAG AAGCGTTAC ATTC ATTT 

GACCGAAGAAATGCTTGAGGAGCACCCAAACATTGGTGCTTATATGGCTCCATCTCTCAA 

CATtACGCCAAGAGATTATCACTGCTGAGGTACCTAAACTTGGTAAAGAAGCAGCATTGA 

AGGCTCTTAAAGAATGGGGTCAACCAAAGTCCAAGATCACCCATtCTTGTATTTTGTACA 

ACCTCCGGTGTAGAAATGCCCGGTGCAGATTACAAACTCGCTAATCTCTTAGGCCTTGAA 

ACATCGGTTAGAAGGGTGATCTTGTACCATCAAGGTTGCTATGCAGGTGGAACTGTCCTT 

CGAACTGCTAAGGATCTTGCAGAAAATAACGCAGGAGCACGAGTTCTTGTGGTGTGCTCT 

GAGATCACTGTTGTTACATTTCGTGGGCCTTCCGAAGATGCTTTGGACTCTTTAGTTAGG 

TCAAGCCCTTTTTGGTGATGGGTCAGCAGCTGTGATTGTTGGATCAGATCCAGATGTCTC 

CATTGAACGACCCCTCTTCCAACTTGTTTCAGCAGCACAAACGTTTATTCCTAATTCAGC 

AGGTGCTATTGCGGGTAACTTACGTGAGGTGGGACTCACCTTTCACTTGTGGCCTAATGT 

GCCTACTTTGATTTCCGAGAACATAGAGAAATGCTTGAATCAGGCTTTTGACCCACTTGG 

TATTAGCGATTGGAACTCGTTATTTTGGATTGCTCACCCTGGTGGCCCTGCAATTCTTGA 

TGCAGTTGAAGCAAAACTCAATTTAGAGAAAAAGAAACTTGAAGCAACAAGGCATGTGTT 

AAGTG AGT ATGGT AAC ATGT CT AGTG C ATGTGT CTTTGTTT ATTTTGG ATG AG ATG AG AA 

AGAAATCCCTAAAGGGGGAAAAAGCTAtCCACAGGTGACGGATTGGATTGGGGGTACTAT 

TCGGTTTTGGGCCAGGCTTGACCATTGAGACCGTTGTGCTGCATAGCGTTCCTATGGTTA 
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FIGURE 5 (continuation 1) 



CAAATTGAgtggaaaacggtaagagaaatgatataggggacatgtcttattgt acta tea 
gaggaggtgctacgaaagatatgtacatgtatcttcaaagttaataat tag tact cctaa 
atcttttattcctatcctaacattgagggattgtaatttagtgattgttggagggtgcag 
tcacgtcaggcaagtggatgaaactgcaagtgcttgtcattctgttatcgggggatcatc 
catcacactggcggccgctcgagcatgcat 
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FIGURE 6 
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FIGURE 7 
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FIGURE 8 
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FIGURE 9 



Inhibition of the growth of the mycelium of Botrytis 
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FIGURE 10: Photographic plate 1 



WO 99/41392 1 3/U 

FIGURE 11: Photographic plate 2 
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FIGURE 12: Photographic plate 3 





